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Цель

Актуальность сальмонеллезов определяется их широким

распространением среди людей и животных, увеличением

контаминации объектов окружающей среды и продуктов

животного происхождения [1]. Резистентность

сальмонелл к антибиотикам и дезинфектантам снижает

эффективность лечения и профилактики сальмонеллезов

и создает общемировые проблемы в медицине и

ветеринарии. Для современного осуществления

мероприятий по профилактике сальмонеллезов помимо

систематического слежения за серотиповой структурой

популяции сальмонелл, выделенных из продуктов

животноводства, необходимо проводить динамическое

наблюдение за резистентностью к антибиотикам и

дезинфектантам на современном уровне знаний [2].

Выявить генетические детерминанты резистентности к

антимикробным препаратам и дезинфектантам у

штаммов Salmonella enterica по результатам

полногеномного секвенирования.

Изучены 54 фенотипически резистентных к

антибиотикам штаммов сальмонелл, выделенных из

свинины, в Нячанге, Вьетнам. Геномную ДНК выделяли

набором diaGene (Россия), приготовление библиотек

набором TruSeq DNA Nano (Illumina, США).

Cеквенирование проводили с использованием

секвенатора MiSeq (Illumina, США). Поиск генетических

детерминант, ассоциированных с резистентностью к

антибиотикам и дезинфектантам осуществляли на веб-

платформе (https://cge.sbs.dtu.dk/services/).

Результаты

Анализ присутствия генетических детерминант

резистентности к антибиотикам выявил наличие у 79,6%

штаммов сальмонелл двух и более генов

резистентности. У 64,8% штаммов были выявлены гены

резистентности к бета-лактамам. Резистентность к

хинолонам/фторхинолонам была обусловлена наличием

гена qnrS1, а также мутациями в генах gyrA_D87Y (9,3%)

и gyrA_D83Y (31,5%). Генетические детерминанты

резистентности к аминогликозидам были выявлены у

63,0% штаммов. Гены резистентности к

сульфаниламидам были выявлены у 68,5% штаммов, к

триметоприму у 66,7%. Ассоциированные с

резистентностью к тетрациклину гены были

обнаружены у 72,2% штаммов, к хлорамфениколу –

70,4%. Гены, характеризующие резистентность к

полимиксинам, выявлены не были (таблица 1).

Генетические детерминанты, обуславливающее

резистентность к четвертично аммонийным

соединениям – дезинфектантам, широко используемым в

медицине и ветеринарии были выявлены у 57,4%

штаммов (таблица 2).
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Постоянный мониторинг качества продуктов животного

происхождения позволит своевременно выявлять

популяционные изменения циркулирующих штаммов и

разрабатывать эффективные стратегии контроля,

необходимого для снижения риска передачи резистентных

штаммов через пищу и защиты населения. Полногеномное

секвенирование позволяет выявить весь спектр генов

резистентности к антибиотикам и дезинфектантам [3].

Таблица 1. Генетические детерминанты резистентности.

Таблица 2. Генетические детерминанты резистентности к

дезинфектантам.
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